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1. Uvod Molekularo-genetske metode za identifikaciju bioloSkoga mate.rijala i provjeru rog-
binskih veza, koje se temelje na umnazanju odsjeka DNK u polimeraznoj lan&anoj
reakciji (engl. Polymerase Chain Reaction, PCR), od poéetka se 90. godina koriste
u sudsko-medicinskim, kriminalistiénim, paleoantropoloskim i genealoskim studija-
ma. Posrijedi su najpouzdanije identifikacijske metode, koje n.am Prvi put u povijesti
omoguéuju pozitivnu identifikaciju, a ne samo iskljucenja. Njihova uspjesnost ovisi
o koli@ini i kakvoéi izolirane DNK, te time i od otuvanosti bioloSkoga materijala §to
ga Zelimo proucavati (Zupanié Pajni¢, 2005.).

Kod svjezih tkiva i razmjerno dobro oéuvanih bioloskih uzoraka, odnosno, kod svih
uzoraka kod kojih nam kakvoéa molekule DNK to omogucuje, analiziramo specifié-
ne odsjeke jezgrene DNK, jer je ona daleko polimorfnija od mitohondrijske DNK.
Kod jezgrene DNK ispitujemo mikrosatelite ili kratka tandemska ponavljanja, Sto ih
oznacujemo kraticom STR (engl. Short Tandem Repeat). Ona pripadaju nekodogenoj
DNK, te su rastresena po ¢itavome genomu. Lokusi STR predstavijaju individualno
najspecificnije odsjeke ljudskoga genoma. Njihova je varijabilnost unutar populaci-
je tako visoka, te koriStenjem vecega broja lokusa moZzemo medusobno razlikovati
sve osobe, osim jednojajéanih blizanaca. Imaju oblik kratkih, tandemski ponovijenih
nukleotidnih rasporeda, tj. osnovnih motiva koji se ponavljaju u brojnim identiénim
ili srodnim kopijama (primjercima). DuZinski polimorfizam, zna¢ajan za lokuse STR,
temelji se na varijacijama u broju ponavljanja osnovnoga motiva. Osnovni motivi
vecine lokusa STR, $to ih uporabljiamo u forenziénim istraZivanjima, imaju duZinu 4
nukleotida. Analize rodaka su pokazale kako se lokusi STR rasporeduju neovisno iz
roditelja na potomke, pokazuju kodominantnu prirodu alela, te se nasljeduju strogo
Po Mendelovim zakonima nasljedivanja, prema kojima dijete uvijek nasljeduje jedan
alel od majke i jedan od oca. Umnazanjem vecega broja lokusa STR u lanéanoj reak-
ciji s polimerazom i njihovim razdvajanjem u kapilarnoj elektroforezi, dobivamo ind
vidualno specifi¢an alelni uzorak ili genetski profil ispitanih mikrosatelita pojedinca,
zbog Cega govorimo o metodi genetskoga profiliranja (Zupanié i sur., 1998.; Zupa-
ni€, 1999.; Zupani¢ Pajni¢ i sur., 2001.). Mikrosatelite jezgrene DNK ispitujemo i na
spolnom kromosomu Y, na kojemu muskarci na svakom podruéju STR imaju jedan
alel $to su ga naslijedili od oca. Bududi da se veci dio kromosoma Y ne rekombinira
(iznimka su dvije pseudoautosomalne regije), prenosi se u nepromijenjenu obliku

$ 0ca na sina, $to nam omogucuje slijedenje paternalne linije. Svi muski rodaci po
ocevoj liniji imaju identiéan STR -

haplotip kromosoma Y.

Iz starih kostiju i zubi, zbog moZebitn
dovoljno kvalitetne jezgrene DNK, 2
oloSkoga materijala tege uz pomo¢
(MIDNK). Mitohondrijska DNK se, z
primjercima, te je zbog kruznoga ob
dulje oéuvanje y starim i slabo oéy
Ispitivanje mtONK od velike nam je
nestale osobe, na zivoty jo samo
srodnosti uz pomoé polimorfizama

e degradacije, jo§ uvijek nije mogude izolirati
bog Cega u takvim sludajevima identifikacija bi
sekventnih polimorfizama mitohondrijske DNK
a razliku od jezgrene, u stanici nalazi u brojoim
lika manje izlozena razgradnji, to joj omoguéuje
vanim bioloSkim materijalima (Hummel, ‘o
POModi i u sluéajevima kada su, izmedu rodaka F
nekoliko narastaja udaljeni rodaci. P
Jezgrene DNK izmedu daljnjih rodaka radi rekom:







